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NATURAL BASE PAIRING IN PEPTIDE SYNTHESIS 


Watson-Crick 
base-pairing 


C-C-U A-A-A C-G-U A-A-A 


Amino acids 


Anticodons 


.-G-G-A-U-U-U-G-C-A-U-U-U-.. ^^^"'a ^^'^^"^ 


ENCODED UNITS XI. X2, X3 etc. (E.G. 
CHROMOPHOBES, METALS, METAL IONS) 


METAL CLUSTER 


Watson-Crick 
base-pairing 


CxT) (xD (3) 

A-T-A-T-A-T| A-A-A-T-T-T j T-T-A-A- 
11 I I I il l I II II I I 


Encoded units 


t| a-t-a-t-a-t 

III' 


Anticodons 


...-T-A-T-A-T-A-T-T-T-A-A-A-A-A-T-T-A-A-T-A-T-A-T-A... coding strand 
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- 10a - 


Die massenspektrometrische Untersuchung ergab folgendes Ergebnis: 


Proben: 

Aufgabenstellung: 


LX626-1: MS-Nr.: 970523 

Massenspektrometrische Charakterisierung der Probe 


HO 



„0 H°.> T J 

r< r<\ ^ V NH - V 



HO 



N NH: 


HO -° 

o o 



HO 


OH 


Massenspektrometer: 
MeCbedingungen: 
lonisierung: 
Ergebnisse : 


TSQ 700 (Finnigan/MAT) 
MS; Spritzenpumpe 
Electrospray ionization (ESI) 

Das Massenspektrum zeigt eine Molmasse M = 2242. 
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